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SEQUENCE INFORMATION 
SEQ ID 1; 

CTGCATTGAGTTTATTTATTTATTTATTACTTGTTTGTTTGGATGCTCTTTCCAGCAGACTCATGTCAGGAG 
GCTAGGAAGGGATTCCTTGGGGACCACTGGATGCTGGTAGTTAAATGCCAGGAGGCTGAATGGACCTGAAGA 
TGGAGGAGACTCTGCAGTCTTGGTCAGCCACCCTTGGGTGCTTGCCACCCTGCACTCTAGCAGGATTGATGG 
TCTCTGGATTTGTAGCTGTGACCGGTCATGGTGGAATGCTCGGTGGTTTGCACTGGAGAGGCCCACATGGTG 
GCGACTGAGGCCCTGTGGGGTGAGGTTGGCTCATGATAGCTCTGAAAGTTGATGGCACAATTGAGACAAGGA 
CGTGGAGTTCTGGAACTTTCCCAGGGTCCTTGCAGCCCGAGATGAAGCCCTCCAACATTGCAGCTCACTGCT 
GTGAAGGCTGAAAGGGGAGACAGGAGGCTGCTGGGTACCTCAGGTGCCAGGCATGAGGTTCTCCGCTGTCTG 
GAGTCTTGCTTTGGGAGTGCTACACCTGTGGGACTCCCCAGGCACCACCCAAAGGCGGGGCTCTGGCTCAAG 
CTTGCATGGTTTACAGAGCCTCACATGATGTCCTTTCAGGTTTGTTGAGTTGGGGCTAGGGACTCGGTGGCA 
GCAGAGCCTGGTTCTCCTGCCTGACCAGGCCGTTGGCAGGACGCCTCTTCCCCTCTGTGGAGAAGATGGAGA 
AGCAGAGAAGCAGGATACAGAGCAGGCTGGAAAGGACTAGAAGCCTCATGGTGAGAAGGCAGATTTTCCCTC 

GTTCCGAAT 

SEQ ID NO 2: 

TTTTTTAGGGTTCAGTTCCAGCTGATTTTATTTCCTTCTCAAAAAAAGTTATTTACAGAAGGTATATATCAA 

CAATCTGACAGGCAGTGAACTTGACATGATTAGCTGGCATGATTTTTTCTTTTTTTTCCCCCAAACATTGTT 

TTTGTGGCCTTGAATTTTAAGACAAATATTCTACACGGCATATTGCACAGGATGGATGGCAAAAAAAAGTTT 

AAAAACAAAAACCCTTAACGGAACTGCCTTAAAAAGGCAGACGTCCTAGTGCCTGTCATGTTATATTAAACA 

TACATACACACAATCTTTTTGCTTATTATAATACAGACTTAAATGTACAAAGATGTTTTCCACTTTTTTCAA 

TTTTTAAACACAACAGCTATAAACCTGAACACATATGCTATCATCATGCCATAAGACTAAAACAATTATATT 

TAGCGACAAGTAGAAAGGATTAAATAGTCAAATACAAGAATGAAAAACGCAGTACATAGTGTCGCGAACTCA 

AATCGGCATTTAGATAGATCCAGTGGTTTAAACGGCACGTTTTTGCTTATAAAAAAAGTGCAAAAAAGATGT 

GGTTTACAAGTTAAAGCTACAGAATCCCTTTTTGCTGTAATTGCACCAGTTTTAAAGCCTCTGGACAGAGCA 

GTATTTCGTTTAAAACTTTGTTTTTCTTAAAAGCTTACAGTGTTTGGCTAATTCTCCTCCCCTTTTTACAAG 

ACGGGGGCCGGAGGGTGGACACTGGTGGCAGGTTAAGGGATACTGTCACTTTAAGAAGCCTGCAGATTGAAG 

TGTAAACATGGAGAAATTAGGGGCTGATTTTTTAAACTGTGTGAGATATTAACCAGCCGCCCTGTTATAAAA 

TCAGGAAATCCAAACAGCGATTTACACCGATTAACACCCCCTTTATATATTTTTTACAAAAATACACTGAGA 

AAATAATCAAACGTTTTCATCTCTCTTGTCTTTTTTTGTTTTTTAAAAGTGTCAAAAGTCTACATTTAAATA 

TAAAAAATTAAAAGTTAAAACTCTAGCCCTTCAGTGAAGGAGACGTAAAATGGCGTGGGTAACAACAACTAC 

CAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAGAAAAAAAGGAAAAGGAAGGAATAAAGAAATAAAGGAAGTAAAAAGAAAG 

GAAAGAAAAAAAGGGACAAAAGAAAAAATATGTTTGGCCCAGTATAAATACGTCCCACATATAAAATGGCAT 

CTGATTACATTTACAAGGAAAAAGAAATACGAGGATGGAGCATCGGTGAAGGAAAAAAACACGTCTTCTCAT 

TTACACCTATAAGGAATAAACACACACACTGAGAAAAAATTTGGCCCTGAATTGTTTTTTTAAAGTCCAGCA 

CAGATTTGAGTTGCGTTTGAATCCTTTAAAGAGTTAAGAATGAAAAAAAGCTGGTGATAATTTCGTTGTAGG 

AATCAAACATAGCGCCATCTATCTGCTTTTTATATTATCCTACACTATTTTAAAAACTGCTCAACAGTCTTA 
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TACAGAAATCTTTAAAAGATAGACAGGATAACATGCTATATTAACCCCACCATTGAAATAATCCAACACCAT 
CACGATTCCGATTAAGAGAAGNAAAAAAT 



SEQ ID NO: 3 

5 GAGAAATTTTAATTTGGTGTACAAAACTTTTAGTAGTTAGTGAATGAGTAAGATGATTTGTGTATTGTGCAG 
TTTGGCTTTAAGAGCAAAGGAGAACTTAGAGACTATGGGTTCTAGATGCTGTGTCTGCCTTTCACAGTTTCT 
CTGAACTTTGTGATTGAACTGGATTCATATTGGAGTTATATATCAGACAAAAACCAAAGTCATTGGGCACAA 
GCAGAATAAGTCCAAATTAAAAGTATAATCATGAGTTTGTTAAATAATGCTTTATATACTTCTTTAAAATAT 
ACTTATTTAATATTAAGGATTTTTTTTTCCTTGAATCCATATAATTTGAAAGGTCTAAGGGGAAAAACTTGT 
10 TTTGAGCCACTTTATGATGTGAATTCACTTCATAGGGAAATAACATGCTTGGTTTTTAATGTACTTT7yi.CCC 
TTTTAAAGTACACTGGACCAAATTTTAGAGAGCATATACATAGTGTTATAAAAT 

SEQ ID NO: 4 

15 CAGTTCTTGAAATCTGAAATCCNGTTTCTGAAATCTTGAATTGCCTCCCANTTGGCCATTTTCCCTTTGAGC 
CAAAAGTTTCAGATTTTTGGAGCATTTTGGATTTGGGATGCTCAACCTGTGTAAATATTTGTTAATATATAA 
TGTAATAATTTTAAAAGATCTCAAACAATTAATTTTGAAAATTACCATTTAATTATGCCAGCATTGGTCATT 
CTCCCTAATTTTCTAGTCCGCCTCTAATCTGTTCTCCTCAGTAATAATAAAAAGATAGCACATTCATTTATT 
ATAAAGCCCCAAGTAGGTATAAGTTTAACTCATAACTGTTTGAAGAGTCAGCTTTATGTCTGAAATAATCAC 

20 TTTATACAATGTGTGTGTGTGTTTTTTTTTTTAAAGGACTAGACTTAGAACCTTTCCCCATACTGTCAATGG 
TATACCTGGGGTAGTGCAGCATGCACATTTCAAGATTGTAAAGACTACTACCCGAATCCAAAATTGAGAGAG 
AACCTGTTTATATAAAACTCATTAGTGAACACTCTTCTT7VACAGCTACAGAGGCTGCCAGTAGCTATGATGT 
TAATTCTCTACTTCATGCATCTGTAGGCTAAATGGAAAATTAAGATATGACTGAAGAGAAGCTCCTCTTCAT 
ATTCAGGTCTGCAACTTTTCTCTTTAAAAAGGAGAGAATTAAGATCAATGAATACCAATACTGGAGAACTTT 

25 ACAACGTATGAATTAACTCCTACAGTCAAGGGGTCACTACTTATAACGTTGTATCAGTT^GTCACCTAACGA 
TCTACTTGTATCATGTCTAGCAAACTTCACTGTCCCCATCTTACTTGCTTTCTCCATGACACCTGAATTTTC 
CTGATGCTTTCTTTCTCTTGACTTCAATGACATCTCCCATGTTTCACCATTTTTCCCCTATTTCTATGGTTC 
CCTTTTCAGTCTTCCCAGATGCTGTGCTCTCCTTCTTTAATCTAACCTGTCAGATGGCAATATTTCTCATAG 
TTCTGACTTAGGCACTTGTCTTCTGTAACATACCTTGTGTGAAACACTCAAAAGCTT 

30 

SEQ ID NO: 5 

ACATTTTTTATTACGTAACAGTAAAAACATGAAACCTATCAAGTTTGCTAATU^CCAAATATTGCAGGCTAAG 
ACAAGACTTTCAGATTGGCCTATCATTTAATAGAATAAGAAAAGACCTCCTTAATTCTGTTTCCCTTTCTTA 
35 AGGGGTAAGTATCATCTGCTCATTAACTGACAAATGGTGTGGTCAAGTAGCAAGGCTGCAGCCAAAAGACCT 
ACACTGGATATCTGACTCCTTATCTTTCATGTTGTGTGACCTTGAGCAAGTTACTTTAACCTTTTTAAGCCT 
CTGNTTTTTTCTTCTATAACAGAGACAGTAATATTTATCACTGGTTTTTTTTGNAGAGATTAATGGGCGTAT 
CTTATGTAAATCACCTAAAATATTTTTCTAGGTAGTAGGCATCA7^ATAAGCCTGCTATTACTACTTTTTGGA 
GAAGATAACCAGGTCCTTGGACATTACCACCAAAGGTACCCTG 

40 

SEQ ID NO: 6 

CCGACGTCGACTATCCAAGATGTACTATTATTGGCATATAGTTTCAAAAATTCACAGAAGGGAGCCAGGTGC 
TCTCATTGCCTAACAAAATAATGGAAATATGTATTCATTCTAACATCTTGACATACAGTATAAAGGGCACTC 
45 AGCAAGTGCTTTTTAGTTAGACTGATTTTAAATGAGTAGATTCAGGAATACCAGAAAACGCACACACACACA 
GATAATTGGTTGAAAATACGAGGTTAGAAACTTAACCATTGAAGAGGAGTAAGGCTACTT7iJ\AGCGTTAAAA 
ACTAATTGGGTAAGGTATGGTTGACCCAGCTACTTCATTTGCCTTACGATGTATATTCATTAAACTAAGTCA 
CTCACCTTCTCTGTGATGTTGATGGTTTGGTATAGTAAACATGAGATATGATTAAAGGTGATTCAGGGATAG 
ATCAAGTGTCTGCCTAAGTAAATCTGGGNTTTCAATTTTTTTTCTAGACATCTTGGA 

50 

SEQ ID NO: 7 

TTGAGTTTATTTATTTATTTATTACTTGTTTGTTCTGGATGCTCTTTCCAGCAGACTCATGTCAGGAGGCTA 
GGAAGGGATTCCTTGGGGACCACTGGATGCTGGTAGTTAAATGCCAGGAGGCTGAATGGACCTGAAGATGGA 
55 GGAGACTCTGCAGTCTTGGTCAGCCACCCTTGGGTGCTTGCCACCCTGCACTCTAGCAGGATTGATGGTCTC 
TGGATTTGTAGCTGTGACCGGTCATGGTGGAATGCTCGGTGGTTTGCACTGGAGAGGCCCACATGGTGGCGA 
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CTGAGGCCCTGTGGGGTGAGGTTGGCTCATGATAGCTCTGAA?VGTTGATGGCACAATTGAGACAAGGACGTG 
GAGTTCTGGAACTTTCCCAGGGTCCTTGCAGCCCGAGATGAAGCCCTCCAACATTGCAGCTCACTGCTGTGA 
AGGCTGAAAGGGGAGACAGGAGGCTGCTGGGTACCTCAGGTGCCAGGCATGAGGTTCTCCGCTGTCTGGAGT 
CTTGCTTTGGGAGTGCTACACCTGTGGGACTCCCCAGGCACCACCCAAAGGCGGGGCTCTGGCTCAAGCTTG 
5 CATGGTTTACAGAGCCTCACATGATGTCCTTTCAGGTTTGTTGAGTTGGGGCTAGGGACTCGGTGGCAGCAG 
AGCCTGGTTCTCCTGCCTGACCAGGCCGTTGGCAGGACGCCTCTTCCCCTCTGTGGAGAAGATGGAGAAGCA 
GAGAAGCAGGATACAGAGCAGGCTGGAAAGGACTAGAAGCCTCATGGTGAGAAGGCAGATTTTCCCTCGTTC 

CGT^T 

10 SEQIDNO:8 

TTTTTTAGGGTTCAGTTCCAGCTGATTTTATTTCCTTCTCAAAAAAAGTTATTTACAGAA 
GGTATATATCAACAATCTGACAGGCAGTGAACTTGACATGATTAGCTGGCATGATTTTTT 
^rp^^rprprp^rpCCCCCT^CATTGTTTTTGTGGCCTTGAATTTTAAGACAAATATTCTACAC 

1 5 GGCATATTGCACAGGATGGATGGCAAAAAAAAGTTTAAAAACAAAAACCCTTAACGGAAC 
TGCCTTAAAAAGGCAGACGTCCTAGTGCCTGTCATGTTATATTT^CATACATACACACA 
ATCTTTTTGCTTATTATAATACAGACTTAAATGTACAAAGATGTTTTCCACTTTTTTCAA 
TTTTTAAACACAACAGCTATAAACCTGAACACATATGCTATCATCATGCCATAAGACTAA 
AACAATTATATTTAGCGACAAGTAGAAAGGATTAAATAGTCAAATACAAGAATGAAAAAC 

20 GCAGTACATAGTGTCGCGAACTCAAATCGGCATTTAGATAGATCCAGTGGTTTAAACGGC 
ACGTTTTTGCTTATAAAAAAAGTGCAAAAAAGATGTGGTTTACAAGTTAAAGCTACAGAA 
TCCCTTTTTGCTGT7VATTGCACCAGTTTTAAAGCCTCTGGACAGAGCAGTATTTCGTTTA 
AAACTTTGTTTTTCTTAAAAGCTTACAGTGTTTGGCTAATTCTCCTCCCCTTTTTACAAG 
ACGGGGGCCGGAGGGTGGACACTGGTGGCAGGTTAAGGGATACTGTCACTTTAAGAAGCC 

25 TGCAGATTGAAGTGTAAACATGGAGAAATTAGGGGCTGATTTTTTAAACTGTGTGAGATA 
TTAACCAGCCGCCCTGTTATAAAATCAGGAAATCCAAACAGCGATTTACACCGATTAACA 
CCCCCTTTATATATTTTTTACAAAAATACACTGAGAAAATAATCAAACGTTTTCATCTCT 
CTTGTCTTTTTTTGTTTTTTAAAAGTGTCAAAAGTCTACATTTAAATATAAAAAATTAAA 
AGTTAAAACTCTAGCCCTTCAGTGAAGGAGACGTAAAATGGCGTGGGTAACAACAACTAC 

30 CAAAAAAAAAAGAAAAAAAAAAGAAAAAAAGGAAAAGGAAGGAATAAAGAAATAAAGGAA 
GTAAAAAGAAAGGAAAGAAAAAAAGGGACAAAAGAAAAAATATGTTTGGCCCAGTATAAA 
TACGTCCCACATATAAAATGGCATCTGATTACATTTACAAGGAAAAAGAAATACGAGGAT 
GGAGCATCGGTGAAGGAAAAAAACACGTCTTCTCATTTACACCTATAAGGAATAAACACA 
CACACTGAGAAAAAATTTGGCCCTGAATTGTTTTTTTAAAGTCCAGCACAGATTTGAGTT 

35 GCGTTTGAATCCTTTAAAGAGTTAAGAATGAAAAAAAGCTGGTGATAATTTCGTTGTAGG 
AATCAAACATAGCGCCATCTATCTGCTTTTTATATTATCCTACACTATTTTA7VAAACTGC 
TCAACAGTCTTATACAGAAATCTTTAAAAGATAGACAGGATAACATGCTATATTAACCCC 
ACCATTGAAATAATCCAACACCATCACGATTCCGATTAAGAGAAGNAAAAAA 

40 SEQ ID NO: 9 

GAGAAATTTTAATTTGGTGTACAAAACTTTTAGTAGTTAGTGAATGAGTAAGATGATTTGTGTATTGTGCAG 
TTTGGCTTTAAGAGCAAAGGAGAACTTAGAGACTATGGGTTCTAGATGCTGTGTCTGCCTTTCACAGTTTCT 
CTGAACTTTGTGATTGAACTGGATTCATATTGGAGTTATATATCAGACAAAAACCAAAGTCATTGGGCACAA 
45 GCAGAATAAGTCCAAATTAAAAGTATAATCATGAGTTTGTTAAATAATGCTTTATATACTTCTTTAAAATAT 
ACTTATTTAATATTAAGGATTTTTTTTTCCTTGAATCCATATAATTTGAAAGGTCTAAGGGGAAAAACTTGT 
TTTGAGCCACTTTATGATGTGAATTCACTTCATAGGGAAATAACATGCTTGGTTTTTAATGTACTTTAACCC 
TTTTAAAGTACACTGGACCAAATTTTAGAGAGCATATACATAGTGTTATAAAAT 

50 SEQ ID NO: 10 

rp^YTTTTTTTTAAGCTTTTGAGTGTTTCACACAAGGTATGTTACAGAAGACAAGTGCCTAAGTCAGAACTAT 
GAGAAATATTGCCATCTGACAGGTTAGATTAAAGAAGGAGAGCACAGCATCTGGGAAGACTGAAAAGGGAAC 
CATAGAAATAGGGGAAAAATGGTGT^CATGGGAGATGTCATTGAAGTCAAGAGAAAGAAAGCATCAGGAAA 
55 ATTCAGGTGTCATGGAGAAAGCAAGTAAGATGGGGACAGTGAAGTTTGCTAGACATGATACAAGTAGATCGT 
TAGGTGACTTACTGATACAACGTTATAAGTAGTGACCCCTTAACTGTAGGAGTTAATTCATACGTTGTAAAG 
TTCTCCAGTATTGGTATTCATTGATCTTAATTCTCTCCTTTTTANAGAGNAAAGTTGCAGACGTGAATATGA 

GGAGG 
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SEQ ID NO: 11 

CTAATACGACTCACTATAGGGCAGCGTGGTCGCGGCCGAGGTACATTTTTTATTACGTAACAGTAAAAACAT 
GAAACCTATCAAGTTTGCTAAAACCAAATATTGCAGGCTAAGACAAGACTTTCAGATTGGCCTATCATTTAA 
5 TAGAATAAG/iAAAGACCTCCTTAATTCTGTTTCCCTTTCTTAAGGGGTAAGTATCATCTGCTCATTAACTGA 
CAAATGGTGTGGTCAAGTAGCAAGGCTGCAGCCAAAAGACCTACACTGGATATCTGACTCCTTATCTTTCAT 
GTTGTGTGACCTTGAGCAAGTTACTTTAACCTTTTTAAGCCTCTGTTTTTTTCTTCTATAACAGAGACAGTA 
ATATTTATCACTGTTTTTTTTTGTAGAGATTAAATGGCGTATCTTATGTAT^TCACCTAAAATATTTTTCTA 
GTAGTAGGGCATCAAAATAAGCCCTGCTATTACTACTTTTTGAAGAAGATAAACCAAGTCCCTGGAACATTA 
1 0 ACCACCAAAAAGTACCACTGGTTTTCACACCCCCCC 

SEQ ID NO: 12 

CCTATGCATCAAGCTTGGTACCGAGCTCGGATCCACTAGTAACGGCCGCCAGTGTGCTGGAATTCGCCCTTA 
15 CCGACGTCGACTATCCAAGATGTACTATTATTGGCATATAGTTTCAAAAATTCACAGAAGGGAGCCAGGTGC 
TCTCATTGCCTAACAAAATAATGGAAATATGTATTCATTCTAACATCTTGACATACAGTATAAAGGGCACTC 
AGCAAGTGCTTTTTAGTTAGACTGATTTTAAATGAGTAGATTCAGGAATACCAGAAAACGCACACACACACA 
GATAATTGGTTGAAAATACGAGGTTAGAAACTTAACCATTGAAGAGGAGTAAGGCTACTTAAAGCGTTAAAA 
ACTAATTGGGTAAGGTATGGTTGACCCAGCTACTTCATTTGCCTTACGATGTATATTCATTAAACTAAGTCA 
20 CTCACCTTCTCTGTGATGTTGATGGTTTGGTATAGTAAACATGAGATATGATTAAAGGTGATTCAGGGATAG 
ATCAAGTGTCTGCCTAAGTAAATCTGGGNTTTCAATTTTTTTTCTAGACATCTTGGA 
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